Prova 2 de Bioinformática 2013.2.

Nome______________________________________________________________

1) Realize uma busca por similaridade contra o banco de sequências nucleotídicas do NCBI usando o BLAST e retorne e descreva os resultados gráficos e resultados descritivos da sequência mais similar a sequência query. Descreva a sequencia query.

2) Realize uma busca por similaridade contra o banco de sequências de proteína do NCBI usando o BLAST e retorne e descreva os resultados gráficos e resultados descritivos da sequência mais similar a sequência query. Descreva a sequencia query.

3) Realize a montagem dos contigs usando os reads de um projeto genoma e retorne o númeero de contigs e singlest.
Contigs:
Singlets:

4) Faça uma análise de expressão usando o Sage Anatomic Viewer e descreva quais tecido/órgão apresenta diferença de expressão. Análise a diferença de expressão no cérebro e descreva os resultados.
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5) Faça uma árvore filogenética usando método cladistico de parcimonia, através de programa do pacote phylip com seus parâmetros padrões, usando as sequências retorne a árvore. Quais são as duas espécies mais relacionadas com COX2_trybb?

